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Contréle genétique des traits architecturaux impliques dans le
ralentissement d’épidémies aeriennes

(Archidemio Tache 3)
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Contréle genétique des traits architecturaux impliques dans le
ralentissement d’épidémies aeriennes
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Controle genétique des traits architecturaux implig ués
dans le ralentissement d’épidemies aeriennes

- Variables d’architecture pertinentes
(échelles plante, couvert)
* Développement de ressources moleculaires
» Contrble génétique des caracteres d'architecture

e Lien entre architecture et résistance

» Des outils pour la construction d’ideotypes variéeta ux



Variables d’architecture candidates pour
le ralentissement d’épidémies aériennes

aille et forme des feuilles

Ramification - Nb tiges

Age des tissus
foliaires - Sénescence

Architecture Plante




Variables d’architecture candidates pour
le ralentissement d’épidémies aériennes

aille et forme des feuilles

Ramification - Nb tiges

Age des tissus
foliaires - Sénescence

Architecture Plante

l

Architecture Couvert

Fermeture du couvert

Index de surface foliaire Hauteur

Nb tiges / m2 :
Index de densité foliaire Floraison




Variables synthétiques d’appréciation de I'architec

ture

d’'une plante de pomme de terre

Criteres

Note 1

Note 2

Note 3

Structure du

Type RAMEUX
Feuillage ouvert, tiges
clairement visibles

Type INTERMEDIAIRE
Feuillage semi-ouvert, tiges
partiellement visibles

Type FEUILLU

Feuillage fermé, tiges non ou
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ETALE
Port de la
plante
Degré
d’ouverture
des feuilles

Hypotheése : un couvert dense et fermé est plus favorable au démarrage

et a la progression de la maladie



Choix de variables d’architecture : appréciation
dynamique de la mise en place de l'architecture d'u  ne
plante / couvert de pomme de terre

Variable Abréviation Formule
Morphologie

Hauteur 2¢™ notation (cm) Haut_2

Hauteur 3™ notation (cm) Haut_3

Nombre de feuilles 26™ notation Nb F 2

Nombre de feuilles 3¥™ notation Nb F 3

Nombre de tiges Nb_tige

Surface foliaire couvrante (m?) LAI_m2

Croissance

Vitesse de couverture V_couvert_2

Vitesse d’élongation de la tige (cm / jr) Vitesse_el (Haut_1 - Haut_2) / Nb jr entre les 2 notations

Vitesse d’'apparition de feuilles (F / jr)

Vitesse _dev_F

(Nb_F_1-Nb_F_2)/Nb jrentre les 2 notations

Appréciation qualitative
Structure de feuillage

Port de plante

Degré d’ouverture de feuille
Maturité

Struct
Port
Deg
Matur

Note 1 a3
Note 1 a3
Note 1 a3
Note 1 a 5 (avec % note)




Les traits d’architecture montrent une grande varia bilite au
sein de populations de pommes de terre en ségrégati  on
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Variabilité des traits d’architecture au sein de

populations de cultivars de pommes de terre
(essail Arvalis-ACVNPT 2012)
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Critéres

Note 1

Note 2

Note 3

Structure du
feuillage

Type RAMEUX
Feuillage ouvert, tiges
clairement visibles

Type INTERMEDIAIRE
Feuillage semi-ouvert, tiges
partiellement visibles

L Ertoo

Type FEUILLU
Feuillage fermé, tiges non ou




Cinetique de fermeture et évolution des hauteurs de
couverts de varietés recentes de pois de printemps
(essais FNAMS 2011-2012)

EE/x]

SE NGRS e ay

P RN Y e e R A

f‘l"\}'r;"ﬁgr{"’, -

cm e LUMINA
.~ %decouverture e
60(36 e 70,0 s KAYANNE CRUISER
et KAYANNE g
s KAYANNE CRUISER s STARTER
o bt STARTER 60,0 thes GREGOR
b GREGOR o ONYK
e ONYX 500 s AUDIT
el AR ' e HOCKEY
SRS e AVANTGARDE
s AVANTGARDE 40,0 - g NAVARRO
o S=NAARTG e KENZZO
el KENZZO 30,0 | R
20,0 s QUADRIL i
s TONGA 20'0 e GENIAL
(] s GENIAL iR
s AVENUE N—
10‘0 s — e SALAMANCA
) = ; e SATELLIT
0,0 - y - ; ’ _| . s SATELLIT 0,0 T r T T T
M A 14 24 244 S 7/ 7/4 27/4 175 6/6 26/6




Controle génétique des traits architecturaux impliq ues
dans le ralentissement d’épidémies aériennes

- Variables d’architecture pertinentes
(échelles plante, couvert)

- Développement de ressources moléculaires

e ContrOle génétigue des caracteres d’architecture

e Lien entre architecture et résistance

» Des outils pour la construction d’'idéotypes



Ressources pour la recherche de QTL contrOlant les trait S
d’architecture : une carte génetique composite du po IS ISsue
des croisements JI296 x FP ; JI296 x DP
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JI296xFP

LGI

AB132 |
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AA398
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Des genes majeurs contrbélant des traits d’architecture
cartographiés chez le pois

LGVII
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AA90
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Controle génétique des traits architecturaux impliq ues
dans le ralentissement d’épidémies aériennes

- Variables d’architecture pertinentes
(échelles plante, couvert)
» Développement de ressources moléculaires
» Contrble génétique des caracteres d'architecture

e Lien entre architecture et résistance

» Des outils pour la construction d’'idéotypes



Un controle complexe de traits d’architecture quantita
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Légende :

LGVI

. Nombre d’étages foliaires

. Nombre de ramifications

' Largeur et longueur des stipules

O Hauteur des plantules

tifs chez le pois
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Stabilité interannuelle des facteurs génétiques contrd

lant les traits

d’architecture quantitatifs chez la pomme de terre
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Controle génétique des traits architecturaux impliq ues
dans le ralentissement d’épidémies aériennes

- Variables d’architecture pertinentes
(échelles plante, couvert)
* Développement de ressources moleculaires
» Contrble génétique des caracteres d’architecture

e Lien entre architecture et résistance

e Des outils pour la construction d’ideotypes



Contréle genétique des traits architecturaux et de rés Istance
impliqués dans le ralentissement d’épidémies aérienne S
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Des zones de colocalisation entre QTL de résistance p
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' Résistance sur stipules
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. Nombre de ramifications ]
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' Largeur et longueur des stipules

O Hauteur des plantules
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Des QTL de pomme de terre impliqués dans la résistance
la résistance partielle, et I'architecture
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Des QTL de pomme de terre impliqués dans la résistance de type R,
la résistance partielle, et I'architecture
2009 2010 2011
Ouverall Ouerall Ouverall
SThZ000 1] ST 2000———10 STh2000———10
STi0Z2g- 5 STioZ4g~ 5 STi0Z2g- 5
S 1= e s N e e N A
SThiS11 22 SThiS44 22 SThiS11 22
ST?DEE _?EE STiDEEH:?EE ST?DEEH:?EE I
STlIIIﬁEiux HEE STlDEEH a2 STlIIIﬁEiux e
S IMZ0220 T ror SITMEOZ20 T 7o S IMZ0220 T ror
STMEDEEEE 539 STMEDEEE\:}_:ﬁEQ STMEDEEEEZﬁEQ
STM202Z g2 STM202Z g2 STM202Z g2
STiOzo-| |45 STiozo-" [45 STi0za-—" 45 I I
STM100% 51 SThM1008——=—51 STh10053———151

Chromosome 2




Des compléments de marquage en vue de décomposer les

I'architecture et de la résistance chez la pomme de
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Des recombinants dans les zones de colocalisations en vue de
decomposer les effets de l'architecture et de laré  sistance chez le pois

LGV : colocalisation QTL taille des
stipules et résistance partielle
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Controle génétique des traits architecturaux impliq ues
dans le ralentissement d’épidémies aériennes

- Variables d’architecture pertinentes
(échelles plante, couvert)
* Développement de ressources moleculaires
» Contrble génétique des caracteres d’architecture

e Lien entre architecture et résistance

» Des outils pour la construction d’ideotypes variéta ux



Des connaissances (nombre, stabilite, contribution a | a variation des
facteurs génetiques) et des outils (variables, m  éthodes d’appréciation,
marqueurs moléculaires) pour la constructlon d’ |deotype S variétaux

Taille feuille

Taille EN

Ramification

Densité tiges Faible QTL
Tenue tige Bonne 27 ??
Index Surf foliaire Réduit ?? Réduit ?7?
Dens Surf foliaire Faible QTL
Forme plante Erigée ?? QTL
Ferm couvert Lente ?7? Lente QTL
Précocité QTL QTL

Sénescence Ralentie QTL ?7?



Des défis pour I'avenir

- Contrble génétique et appréciation de variables syn  thétiques du couvert
(LAI, LAD, porosite,...)

- Exploration de la variabilité allélique aux genes / QTL d’architecture —
marges d’utilisation (antagonismes, élaboration du rendement)

- Association alléles favorables aux différents carac teres d’architecture
- La prise en compte des effets pléiotropes des genes d’architecture

- Association d’alleles architecturaux favorables et d’alleles aux genes /
QTL de résistance



Merci devotre

attention !!




